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2phk_PHK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GFYENYEPKEILGRGVSSVVRRCIHKPTCKEYAVKII~~DVTGGGSFSAEEVQELREATLKEVDILRKVSGHPNIIQLKDTYETNTFFFLVFDLMKKGELFDYLTEKVTLSEKETRKIMRAL~~~~~~~LEVICALHKLNIVHRDLKPENILLDDDM~NIKL 
25026589.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MTFVIA~~~~~~~DRYELGASIGSGGMSEVFAATDLLIGREVAVKMLRTDLAKDVNFRERFRREAQNAGKLSHPSIVAVFDTGEVDRDGIS~~~~~VPYIVMERVHGRDLRDIVREDGPYSPSQAATIMIPV~~~~~~~CHALQSSHEAGIIHRDVKPANIMINNTG~GVKV 
19551291.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MTFVIA~~~~~~~DRYELDAVIGSGGMSEVFAATDTLIGREVAVKMLRIDLAKDPNFRERFRREAQNSGRLSHSSIVAVFDTGEVDKDGTS~~~~~VPYIVMERVQGRNLREVVTEDGVFTPVEAANILIPV~~~~~~~CEALQASHDAGIIHRDVKPANIMITNTG~GVKV 
38232689.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MTDIVLA~~~~~~~DRYRLGDVIGTGGMSEVYEATDVLLGRKVAVKMLRADLARDVNFRERFRREAQNSGKLNHPAIVAVYDTGETPRAGLN~~~~~TPYIVMELVNGRTLRDIVREDGPLTPSQAAHTLIPV~~~~~~~CHALQVSHDAGIIHRDIKPANVMITNTG~AVKI 
15839388.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MTTPSHLS~~~~~~~DRYELGEILGFGGMSEVHLARDLRLHRDVAVKVLRADLARDPSFYLRFRREAQNAAALNHPAIVAVYDTGEAETPAGP~~~~~LPYIVMEYVDGVTLRDIVHTEGPMTPKRAIEVIADA~~~~~~~CQALNFSHQNGIIHRDVKPANIMISATN~AVKV 
15607156.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MTTPSHLS~~~~~~~DRYELGEILGFGGMSEVHLARDLRLHRDVAVKVLRADLARDPSFYLRFRREAQNAAALNHPAIVAVYDTGEAETPAGP~~~~~LPYIVMEYVDGVTLRDIVHTEGPMTPKRAIEVIADA~~~~~~~CQALNFSHQNGIIHRDVKPANIMISATN~AVKV 
31791191.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MTTPSHLS~~~~~~~DRYELGEILGFGGMSEVHLARDLRLHRDVAVKVLRADLARDPSFYLRFRREAQNAAALNHPAIVAVYDTGEAETPAGP~~~~~LPYIVMEYVDGVTLRDIVHTEGPMTPKRAIEVIADA~~~~~~~CQALNFSHQNGIIHRDVKPANIMISATN~AVKV 
1mru_PKN    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GSHMTTPSHLS~~~~~~~DRYELGEILGFGGMSEVHLARDLRLHRDVAVKVLRADLARDPSFYLRFRREAQNAAALNHPAIVAVYDTGEAETPAGP~~~~~LPYIVMEYVDGVTLRDIVHTEGPMTPKRAIEVIADA~~~~~~~CQALNFSHQNGIIHRDVKPANIMISATN~AVKV 
15826879.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MTTPPHLS~~~~~~~DRYELGDILGFGGMSEVHLARDIRLHRDVAVKVLRADLARDPSFYLRFRREAQNAAALNHPSIVAVYDTGEAETSAGP~~~~~LPYIVMEYVDGATLRDIVHTDGPMPPQQAIEIVADA~~~~~~~CQALNFSHQNGIIHRDVKPANIMISATN~AVKV 
21222257.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MEEPRRLG~~~~~~~GRYELGPVLGRGGMAEVYHAHDTRLGRQVAVKTLRADLARDPSFQARFRREAQSAASLNHPAIVAVYDTGEDYIDNVS~~~~~IPYIVMEYVDGSTLRELLHSGRKLLPERTLEMTIGI~~~~~~~LQALEYSHRAGIVHRDIKPANVMLTRNG~QVKV 
29830881.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MEEPRRLG~~~~~~~GRYELGHVLGRGGMAEVHLAHDTRLGRTVAVKTLRADLARDPSFQARFRREAQSAASLNHPAIVAVYDTGEDYIEGIS~~~~~IPYIVMEYVDGSTLRELLHSGRKLLPERTLEMTIGI~~~~~~~LQALEYSHRAGIVHRDIKPANVMLTRNG~QVKV 
21222230.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSDAPENWGNGGLVGDGRYRLTRRLGRGGMAEVFAAEDVRLGRTVAVKLLRADLAEDPVSKARFTREAQSVAGLNHHAIVAVYDSGEDVVGGQS~~~~~VPYIVMEIVEGRTIRDLLLNAEAPGPEQALIIVSGV~~~~~~~LEALAYSHQHGIVHRDIKPANVIITNTG~AVKV 
29830915.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSDAPEMWGNGGLVGDGRYRLTGRLGRGGMAEVFAAEDVRLGRTVAVKLLRSDLAEDPVSKARFTREAQSVAGLNHHAVVAVYDSGEDVVGHST~~~~~VPYIVMELVEGRTIRDLLLNAEAPGPEQALIIVSGV~~~~~~~LEALAYSHQHGIVHRDIKPANVIITHNG~AVKV 
23465174.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSTSMPTALAG~~~~~~GRYQLGQLIGRGGMAEVHVALDTRLGRTVAVKIMRADLANDDIFLARFRREAHAVAQMNNPNIVNIYDSGEELVSSESGDAERLPYIVMEYVKGQTLRDIIKVNGALSQRDCEQVMLGV~~~~~~~LNALDYSHRMGIIHRDIKPGNIMISEQG~VVKV 
1l3r_PKA    ~GNAAAAKKGXEQESVKEFLAKAKEDFLKKWETPSQNTAQLDQFDRIKTLGTGSFGRVMLVKHKESGNHYAMKILDKQKVVKLKQIEHTLNEKRILQAVNFPFLVKLEFS~~~FKDNSN~~~~~~LYMVMEYVAGGEMFSHLRRIGRFXEPHARFYAAQI~~~~~~~VLTFEYLHSLDLIYRDLKPENLLIDQQG~YIQV 
2erk_Erk2   ~~~~~~~~~~~~~~AHHHHHHMAAAAAAGPEMVRGQVFDVGPRYTNLSYIGEGAYGMVCSAYDN~~LNKVRVAIKKISPFEHQTYCQRTLREIKILLRFRHENIIGINDIIRAPTIEQMK~~~~DVYIVQDLMET~DLYKLLKT~QHLSNDHICYFLYQI~~~~~~~LRGLKYIHSANVLHRDLKPSNLLLNTTC~DLKI 
1jwh_CKII   ~~~~~MSGPVPSRARVYTDVNTHRPREYWDYESHVVEWGNQDDYQLVRKLGRGKYSEVFEAINITNNEKVVVKILKPVKKKKIKREIKILENLR~~~~~GGPNIITLADIVKDPVSRTP~~~~~~~ALVFEHVNNTDFKQLYQT~~~LTDYDIRFYMYEI~~~~~~~LKALDYCHSMGIMHRDVKPHNVMIDHEHRKLRL 
1ias_TGFbR  EDPSLDRPFISEGTTLKDLIYDMTTSGSGSGLPLLVQRTIARTIVLQESIGKGRFGEVWRGKWR~~GEEVAVKIFSSREERS~~~~WFREAEIYQTVMLRHENILGFIAADNKDNGTWT~~~~~QLWLVSDYHEHGSLFDYLNRYTVTVEGMIKLALSTASGLAHLHMEIVGTQGKPAIAHRDLKSKNILVKKNG~TCCI 
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2phk_PHK    TDFGFSCQLDPG~~~~~EKLREVCGTPSYLAPEIIECSMNDNHPGYGKEVDMWSTGVIMYTLLAGSPPFWHRKQMLMLRMIMSGNYQFGSPEWDDYS~~~~DTVKDLVSRFLVVQPQKRYTAEEALAHPFFQQY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
25026589.b  MDFGIARALDDSTSAM~TQTAAVIGTAQYLSPEQARGKPADARS~~~~~~DVYAAGCVLYELVTGRPPFEGESPFAVAYQHVQEEPTPPSEYISDLSPTAALNVDAVVLTAMAKHPADRYQTAAEMAADLELLSRNAVSRAARAHVE~~~~~KPDEPETVVVPQRLSTPP~~~~~~~PPPTPAMPAATVAAPAAAPTAVG 
19551291.b  MDFGIARAVNDSTSAM~TQTSAVIGTAQYLSPEQARGKPADARS~~~~~~DIYATGCVMYELVTGKPPFEGESPFAVAYQHVQEDPTPPSDFIADLTPTSAVNVDAVVLTAMAKHPADRYQTASEMAADLGRLSRNAVSHAARAHVE~~~~~TEETPEEPET~~RFSTR~~~~~~~~~TSTQVAPAAGVAA~~~ASTGSG 
38232689.b  MDFGIARALDDATSAM~TQTSAVIGTAQYLSPEQARGKLADARS~~~~~~DVYALGCVLYETLTGKPPFEGETPFAVAYQHVQEDPVKPSEYIADLSPTAAINVDAVVLTAMAKHPGDRYQTAQEMCADLERLGRNAVTDAARHYVTPTSFATQDPASTTVVPVTQVTELDHAEAGAGIGAGVVPAGAVAG~SAAVAGSG 
15839388.b  MDFGIARAIADSGNSV~TQTAAVIGTAQYLSPEQARGDSVDARS~~~~~~DVYSLGCVLYEVLTGEPPFTGDSPVSVAYQHVREDPIPPSARHEGLS~~~~ADLDAVVLKALAKNPENRYQTAAEMRADLVRVHNGEPPEAPKVLTD~~~~~~AER~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TSLLSSAAGNLSGPRTDPLPRQ 
15607156.b  MDFGIARAIADSGNSV~TQTAAVIGTAQYLSPEQARGDSVDARS~~~~~~DVYSLGCVLYEVLTGEPPFTGDSPVSVAYQHVREDPIPPSARHEGLS~~~~ADLDAVVLKALAKNPENRYQTAAEMRADLVRVHNGEPPEAPKVLTD~~~~~~AER~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TSLLSSAAGNLSGPRTDPLPRQ 
31791191.b  MDFGIARAIADSGNSV~TQTAAVIGTAQYLSPEQARGDSVDARS~~~~~~DVYSLGCVLYEVLTGEPPFTGDSPVSVAYQHVREDPIPPSARHEGLS~~~~ADLDAVVLKALAKNPENRYQTAAEMRADLVRVHNGEPPEAPKVLTD~~~~~~AER~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TSLLSSAAGNLSGPRTDPLPRQ 
1mru_PKN    MDFGIARAIADSGNSV~TQTAAVIGTAQYLSPEQARGDSVDARS~~~~~~DVYSLGCVLYEVLTGEPPFTGDSPVSVAYQHVREDPIPPSARHEGLS~~~~ADLDAVVLKALAKNPENRYQTAAEMRADLVRVHNGEPPEAPKVLTD~~~~~~AER~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TSLLSSAAGNLSGPR~~~~~~~ 
15826879.b  MDFGIARAIADS~TSV~TQTAAVIGTAQYLSPEQARGDSVDARS~~~~~~DVYSLGCVLYEILTGEPPFIGDSPVSVAYQHVREDPIPPSQRHEGIS~~~~VDLDAVVLKALAKNPENRYQTAAEMRADLIRVHSGQPPEAPKVLTD~~~~~~ADR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SCLLSSGAGNFGVPRTDALSRQ 
21222257.b  MDFGIARAMGDSGMTM~TQTAAVIGTAQYLSPEQAKGEQVDARS~~~~~~DLYSTGCLLYELLTVRPPFVGDSPVAVAYQHVREEPQAPSVFDPEIT~~~~PEMDAIVLKALVKDPDYRYQSADEMRVDIEACLDGQPVGATAAMGA~~~~MAAGGYGAYP~~~~~~~~~~~~~DDQPTTALRSDGGGGATTMLPPMNPD 
29830881.b  MDFGIARAMGDSGMTM~TQTAAVIGTAQYLSPEQAKGEQVDARS~~~~~~DLYSTGCLLYELLTVRPPFVGDSPVAVAYQHVREEPQPPSVFDPEIT~~~~PEMDAIVLKALTKDPDYRYQSADEMRIDIEACLDGQPVAATAAMGS~~~~VGYNGYG~~~~~~~~~~~~~~~~DDQATTALRADAG~~ATTMLPPMNPD 
21222230.b  MDFGIARALHGAQSTM~TQTGMVMGTPQYLSPEQALGKAVDHRS~~~~~~DLYATGCLLYELLALRPPFTGETPLSVVYQHVQDIPTPPSEVSDATP~~~~PELDGLVMRSLAKEPDDRFQTAEEMR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GLVQYG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LQMLYEQGGHTGTWNTGPVAAH 
29830915.b  MDFGIARALHGAQSTM~TQTGMVMGTPQYLSPEQALGKAVDHRS~~~~~~DLYATGCLLYELLALRPPFTGETPLSVVYQHVQDIPVPPSEVAEGAP~~~~PELDGLVMRSLAKDPDDRFQTAEEMR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GLVQYG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LQMLYDQGGHTGTWNTGPVAVH 
23465174.b  MDFGIARALDDSAATM~TQSQGVVGTAQYLSPEQARGETVDMRS~~~~~~DLYSAGCVLYEMLTGRPPFTGDSAVAIAYQHVSEVATPPSAAVPGLP~~~~KMWDSICAKAMAKDRQNRYATASEFKTDILTYMNGGVPVAAAFNPLTDLSNMKARKEAERDLPTTPVEP~~~~~~HQQPTQAFNPVTGQFEQIPPANGA 
1l3r_PKA    TDFGFAKRVKGR~~~~~~~TWXLCGTPEYLAPEIILSKGYNKAV~~~~~~DWWALGVLIYEMAAGYPPFFADQPIQIYEKIVSGKVRFPSHFSSDLK~~~~DLLRNLLQVDLTKRFGNLKNGVNDIKN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HKWFATTDWIAIYQR~~~~~~ 
2erk_Erk2   CDFGLARVADPDHDHT~GFLXEXVATRWYRAPEIMLNSKGYTKS~~~~~IDIWSVGCILAEMLSNRPIFPGKHYLDQLNHILG~~~ILGSPSQEDLN~~~~CIINLKARNYLLSLPHKNKVPWNRLFPN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ADSKALDLLDKMLTFNPH 
1jwh_CKII   IDWGLAEFYHPG~~~~~QEYNVRVASRYFKGPELLVDYQMYDYS~~~~~LDMWSLGCMLASMIFRKEPFFHG~~HDNYDQLVRIAKVLGTEDLYDYIDKYNIELDPRFNDILGRHSRKRWERFVHSENQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HLVSPEALDFLDKLLRYDHQ 
1ias_TGFbR  ADLGLAVRHDSATDTIDIAPNHRVGTKRYMAPEVLDDSINMKHFESFKRADIYAMGLVFWEIARR~~~~CSIGGIHEDYQLPYYDLVPSDPSVEEMR~~~~~~~KVVCEQKLRPNIPNRWQSCEALR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VMAKIMRECWYANG 
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2phk_PHK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
25026589.b  SR~~~~~~~~PAAARQPKRGSRALTVLAIVLTLGVIGVGGAFTYDFLSNS~~SSASTQQIPNIVGLPENEA~~VLELERLGFTVVLTTEPSPDVAEGLVIRTSPNVGSEIREGATVTLTISSGREVVTIPDVTGLTLAEATREIEGAGLVLDQSIREENSDDYPAGTVIQQNPRAGGETSVGASITLTVSTGPSLVRVPV 
19551291.b  S~~~~~~~~~~~SSR~~KRGSRGLTALAIVLSLGVVGVAGAFTYDYFANS~~SSTATSAIPNVEGLPQQEA~~LTELQAAGFVVNIVEEASADVAEGLVIRANPSVGSEIRQGATVTITVSTGREMINIPDVSGMTLEDAARALEDVGLILNQNVREETSDDVESGLVIDQNPEAGQEVVVGSSVSLTMSSGTESIRVPN 
38232689.b  G~~~~~~~~~~~AHAAPRSSNRGLRILAAILAVLVLAVGAGFAIDYFGGGPFSQRSTVTIPKLQNSTQQDA~~VNQLEKLGLQVNVIEEPNPDIPRGKVIRTNPTDGSNVQRNSTVRLTISSGKEITEVPDLSGKNTADAVKILEAAGLLLDPTVREDSSDTVPKGEIIEVSPAAGSQVSRGSKVSITVSTGVETVRVPV 
15839388.b  DL~~~~~~~~DDTDRDRSIGSVGR~WVAVVAVLAVLTVVVTIAINTFGGI~~~~TRDVQVPDVRGQSSADA~~IATLQNRGFKIRTLQKPDSTIPPDHVIGTDPAANTSVSAGDEITVNVSTGPEQREIPDVSTLTYAEAVKKLTAAGFGRFKQANSPSTPEL~VGKVIGTNPPANQTSAITNVVIIIVGSGPATKDIPD 
15607156.b  DL~~~~~~~~DDTDRDRSIGSVGR~WVAVVAVLAVLTVVVTIAINTFGGI~~~~TRDVQVPDVRGQSSADA~~IATLQNRGFKIRTLQKPDSTIPPDHVIGTDPAANTSVSAGDEITVNVSTGPEQREIPDVSTLTYAEAVKKLTAAGFGRFKQANSPSTPEL~VGKVIGTNPPANQTSAITNVVIIIVGSGPATKDIPD 
31791191.b  DL~~~~~~~~DDTDRDRSIGSVGR~WVAVVAVLAVLTVVVTIAINTFGGI~~~~TRDVQVPDVRGQSSADA~~IATLQNRGFKIRTLQKPDSTIPPDHVIGTDPAANTSVSAGDEITVNVSTGPEQREIPDVSTLTYAEAVKKLTAAGFGRFKQANSPSTPEL~VGKVIGTNPPANQTSAITNVVIIIVGSGPATKDIPD 
1mru_PKN    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15826879.b  SL~~~~~~~~DETESD~~~GSIGR~WVAVVAVLAVLTIAIVAAFNTFGGN~~~~TRDVQVPDVRGQVSADA~~ISALQNRGFKTRTLQKPDSTIPPDHVISTEPGANASVGAGDEITINVSTGPEQREVPDVSSLNYTDAVKKLTSSGFKSFKQANSPSTPEL~LGKVIGTNPSANQTSAITNVITIIVGSGPETKQIPD 
21222257.b  DGGYGYDERPDRRRQQPRKK~NTSTIFLVLAGVLVLVGAILIGKYAFSGDGGPGNDKVPVPAFIGLSKADA~~QQQADNIDLVLTFKQQECEDQPKGNICAQDPKQGTDVDKESTVNLVVSTGAPKVAVPNVIDKNIDEAKKQLEDKGFEVETKQ~~~TESSQDEGTILSQNPDPGKELEKGSTVTLEVAKAEEKATVPD 
29830881.b  DGGFGFDDRPDRRRQRDQKKSNTSTILLVVAGALVLIGAILIGKWIFDGDR~AANDTVPAPNFVGLTLADA~~KQQAVNGDVKLSITKKPCEDQAKGNVCSQSPDAKTKVKKNSLVNLVLSTGAPKIAVPDVTGLTFGKAKSQLEDKGFRVEKKT~~~EVSDQTPGVVTAQDPSGDSERQKGTTITLTVAAEAQKVTVPD 
21222230.b  DG~~~~~~~~~~~RHTPSAG~~~~~~~~~LAGTTVMP~~~~~~~~HPADHGSSGTQQIPQPILPGRYDGDD~~GGFEG~~~~~~~~~~~~~~~~~AGNKG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TGRGKLWILAVLAVIAIAAGVALALNNGDDGKGG~~~TETDKSPSATTSQSTG~~~~~~~~~~~~~~~EESPSSSPSDE 
29830915.b  EG~~~~~~~~~~~RHTPAAG~~~~~~~~~FANTTVLP~~~~~~~~HPSD~~~SGTSQIPQPILPAYGGGDD~~GGFEG~~~~~~~~~~~~~~~~~HGNRG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TGRGKLWILAVLAVIAVAAGVALALNN~~TGGSG~~~TGTDTTKSPTASHSSK~~~~~~~~~~~~~~~DKESSKAPSDE 
23465174.b  NAAALQSRAQQRAAAAKAKKRKKIIIGSVIAAIVAVLVIVGIVFAMNGSGNKSSEDTVTIPEVCNASTSKDNIKLKLEASGLKMTEKQDTDSTEPEGTCTKMSPDAGSKVAKGSAVKVWFSAGPQSTQVPDVKERSQEEARSILESAGFKVNAAVKTEDSADIAKDMVTKTDPAAGQSVPKGTTITIYVSSGMTTVP~SN 
1l3r_PKA    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KVEAPFIPKFKGPGD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TSNFDDYEEEEIRVXINEKCGKEFTEF~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2erk_Erk2   KR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IEVEQALAHPYLEQYYDPSD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EPIAEAPFKFDMELDDLPKEKLKELIFEETARFQPGYRS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1jwh_CKII   SR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LTAREAMEHPYFYTVVKDQARMGSS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AARLTALRIKKTLSQLSQQEGIKM~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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2phk_PHK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
25026589.b  ITGMQWSQAESNITSLGLVP~DIYYVDSLLPE~~GQVISASG~QGTELPRGSTVTVEISNG~MLIEAPDLAR~LDVDNALKALRDAG~~~~~~~~WTAPDTSLIEGAPIPTGALVDQGRIGFQDPSPGQPLRKDAVVNIRLYRFDLTALVPEP~~~~~~  
19551291.b  LTGMNWSQAEQNLISMGFNP~TASYLDSSEPE~~GEVLSVSS~QGTELPKGSSITVEVSNG~MLIQAPDLAR~MSTEQAISALRAAG~~~~~~~~WTAPDQSLIVGDPIHTAALVDQNKIGFQSPTPATLFRKDAQVQVRLFEFDLAALVQ~~~~~~~~  
38232689.b  ITGMKWDQAEGNLTSLGFKP~EVVRVDSVEPA~~GTVVAVPD~EGAEVPKGSSVTVQISNG~AMFTVPEITR~QTIDDAVRILHDAG~~~~~~~~WKGNASRLIQAAKVPTVAVTDQNLIASQLPTPGTALRKDAPIEIRLYEFNLAALVPPAQH~~~~  
15839388.b  VAGQTVDVAQKNLNVYGFTKFSQASVDSPRPA~~GEVTGTNPPAGTTVPVDSVIELQVSKG~NQFVMPDLSG~MFWVDAEPRLRALG~~~~~~~~WTG~~~~MLDKGADVDAGGSQHNRVVYQNPPAGTGVNRDGIITLRFGQ~~~~~~~~~~~~~~~~  
15607156.b  VAGQTVDVAQKNLNVYGFTKFSQASVDSPRPA~~GEVTGTNPPAGTTVPVDSVIELQVSKG~NQFVMPDLSG~MFWVDAEPRLRALG~~~~~~~~WTG~~~~MLDKGADVDAGGSQHNRVVYQNPPAGTGVNRDGIITLRFGQ~~~~~~~~~~~~~~~~  
31791191.b  VAGQTVDVAQKNLNVYGFTKFSQASVDSPRPA~~GEVTGTNPPAGTTVPVDSVIELQVSKG~NQFVMPDLSG~MFWVDAEPRLRALG~~~~~~~~WTG~~~~MLDKGADVDAGGSQHNRVVYQNPPAGTGVNRDGIITLRFGQ~~~~~~~~~~~~~~~~  
1mru_PKN    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
15826879.b  VTGQIVEIAQKNLNVYGFTKFSQASVDSPRPT~~GEVIGTNPPKDATVPVDSVIELQVSKG~NQFVMPDLSG~MFWADAEPRLRALG~~~~~~~~WTG~~~~VLDKGPDVDAGGSQHNRVAYQNPPAGAGVNRDGIITLKFGQ~~~~~~~~~~~~~~~~  
21222257.b  VVGRTCDEAKAQVESGGDLTAVCTDQPTNDPNQVGKVISTTPQSSTQVDPGSKVTIVVGKAVEKTKVPEVRG~KTLAEARQILQQSGFTNVQVAQGSPGDDNAKVFASNPQPGSEVDDPAATPITLMTVPGD~GGNGNGGNGNGGAIAGLPGFGD~~~~  
29830881.b  VTGKSCDEAKQQMQAN~NLTGNCTEVDTSDASQAGKVIQTSPTAGTEVKKNSAVDIQVGKAPQQVAVPNLGG~QSLKDAKKALQDAGLN~VGNITGSQ~DDNAIVIASDPQAGTQVAQGTAVNLTAAGGNNNNGGNNNGGTTFFGGATGTAFRTED~~~  
21222230.b  ATQETTDPGTEQGSGGGGTGDGDWDKPYTPTWSPSETATDDPT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GDPTGDPTGDPTGDPTGDPTGGGEPTG~GGEPTGGGEPTGGGDPTGGATGAPGGSEGGEG  
29830915.b  ASDDSTDDNTGTGS~~~~~~~~DPDYP~TPSYEQSHSYSSQPS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DEPT~EPSNEPTDTTPTKPTPSTDPVTPSGDASDPAETDGGGDGEGDTAGP~~~~~~~~~  
23465174.b  LVGQSKDSVLQQYEGKFSFTVEQESSDTVEAG~~~LITRVSPDSGSSIAQGGFITIWVSTGKEKVAVPNITAGTDYVTAELMLKAVG~~~LKAQANGPTGSTAVVVSINPGAGSQVDAGSTVTITTKAGSTGGGTGTGDGGNGTGNGGGTGE~~~~~~~  
1l3r_PKA    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
2erk_Erk2   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
1jwh_CKII   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
 


